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  Clustalwافزار  نرم
باشد و در   مي Sequencc analyze آه در زير مجموعه Clustalwافزار  نرم

  . است موجودuk.ac.EBI.www به ادرس IEB  در سايتToolsقسمت 
این نرم افزار به منظور مشخص کردن ميزان شباهت و یا تفاوت دو توالی 

  کاربرد دارد و همچنين نقاط کانزرو را نيز  برای ما مشخص ميکند
ئيدي را با هاي نوآلو باشد آه بايد توالي نرم افزار داراي يك باآس مي

  فرمت خاص در آن قرار داد آه فرمت خاص آن طبق قانون زير است
  

>seq 1 name (promo terglobin)  
seqanece 
> seq 2 name  
sequence 
.  
.  
.  

  
 وارد باآس نرم افزار کرده و سپس با آليك FASTAها را طبق فرمت  توالي

می الی ها  آردن توalignmentافزار شروع به   نرمRUNبر روي گزينه 
  .نماید

  Emailافزار طوري طراحي شده است آه با وارد آردن آدرس اين نرم
 ویا  آاربر بفرستدEmailافزار دستور داد تا نتايج را به  توان به نرم مي

ميتوانيد منتظر بمانيد تا نتایج بعد از چند  لحظه مشخص شود که البته با 
  .ا نتایج مشخص شودسرعت پایين اینترنت  یک مقدار زمان ميبرد ت

 را seq2 و seq2 را با seq1افزار به اين گونه است آه ابتدا  روش آار اين نرم
ميکند seq4 aligment را با seq3 و seq3 را با seq1 و در محله بعد seq3با 

 squnceتا نواحي آانزرو شده در تمامي. دهد و همينطور آار را ادامه مي
  ها  را بيابد

  
ر ميبينيد که نرم افزار با چه الگوریتمی توالی ها را برسی برای مثال در زی

  ميکند
Score Lin Scq Len Seq 

3 600 2 600 1 
4 600 3 600 1 
2 600 4 600 1 

http://www.ibp.ir/
http://www.ebi.ac.uk/
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.  وجود داردAlignmentافزار نتايج   نرمScore tableدر قسمت زير بخش 
سفيد به وسيله انتخاب توسط آاربر نتايج به دو صورت رنگي و سياه 

  شود نمايش داده مي
دهد از بالا به پايين از آخرين   ميAlignmentافزار از  ليستي آه نرم

دوتوالی شروع ميشنوآلئوتيد 
ها را  ايم توالي  به آن دادهFASTAافزار براساس نامي آه به صورت  و نرم

د در نواحي اي آه سنج و شباهت ها را مي. دهد آنار يك ديگر قرار مي
گذارد و  شباهت به صورت آامل باشد زير آن قسمت يك علامت ستاره مي

افزار به صورت رنگهاي قرمز و سبز  در قسمت رنگي با تفكيكي آه نرم
هاي بيشتر به صورت  تواند ما را پيدا آردن شباهت دهد مي انجام مي

  .چشمي ياري کند
 در Phylogram treeها را براي ما به صورت يك  افزار داده نرمهمچنين 

توان به نتايج ارزشمندي   ميphylogramآورد آه با مطالعه بر روي اين  مي
  .از تجزيه و تحليل و آناليز توالی دست يافت

  لينک مستقيم نرم افزار
http://www.ebi.ac.uk/Tools/clustalw2/index.html  

   برای دوستان مفيد واقع شوداميدوارم  این مطلب
  

***************************************** 
********************* 

دوست ارجمند اين مطلب آموزشی به منظور آشنايی هر 
چه بيشتر ايرانيان با علم بيوانفورماتيک تهيه شده 
است خواهشمند است از هر گونه سو استفاده از اين 

 اين مطالب تحت حمايت مطالب بپرهيزيد  زيرا که
 قانون کپی رايت ميباشند

 
اين مطالب به اين دليل به صورت کتابهای الکترونيکی 

 تهيه شده اند تا
  به صورت رايگانو در هر زمان ، در هرجا ،هرکس

بتواند به اين مطالب دست رسی داشته باشد  پس اگر 
چنانچه تمايل به استفاده از اين مطالب در سايت  

خود را داريد اين کار با ذکر منبع يا وبلاگ 
 .بلامانع ميباشد

 
هيچ شخص حقيقی يا حقوقی حق ندارد تا از مطالب 
کتب الکترونيکی اين پرتال به منظور چاپ و نشر 
کتاب استفاده کند چاپ و نشر کتاب کاری مقدس 



ميباشد ولی فروش علم جزء ناشايسته ترين کارهاست 
 نا آشنايی مردم  که متاسفانه برخی با استفاده از

با منبع سرشار اينترنت دست به چاپ کتب ميزنند و 
 آن را به قيمت بسيار بالايی به فروش ميرسانند 

حرف من اين است اگر عاشق علم هستيد دانش خود را  
به صورت رايگان در اختيار همگان قرار دهيد و بهترين 

  .راه آن توسط اينترنت ميباشد
ابی چاپ نشود و تمام مطالب به اميد روزی که هيچ کت

به صورت رايگان در اينترنت قابل دست رسی باشند تا 
حد اقل در بخش استفاده از منابع علمی نامی از غنی 

 .و فقير  برده نشود 
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